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LleHTpnyeckune CINaHUA
MOryT NPOXo4uUTb C noTepen
LEeHTPUYEecKoro parmeHTa
OJHON aKpoLEHTPUYECKOM
XPOMOCOMbI NIMOO C notepen
mMatepuana He Hecyulero
LEeHTpOMEpPLI 00pa3sysa Takum
obpa3oM  ONLIEHTPUYECKYIO
OBYNSIEYyl0 XPOMOCOMY B
KOTOPOW ogHa M3 LEeHTpoOMep
nHaktmeupyetcsa. B xoge
Meno3a MOryT BO3HUKHYTb
raMeTbl C HepacxoXaeHnem
XPOMOCOM.
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